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Feladat szám: 55. 

Tervezzen a primer tervező programmal (http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/) egy megfelelő bal vagy 

jobb primert az alábbi nukleotid-szekvencia egy részének PCR-amplifikációjához. Adja meg, hogy a 

program által elfogadott bal és jobb primer a szekvencia hányadik nukleotidjától hányadikig 

amplifikálja a szekvenciát! (vagy másolja ki a megjelenített szekvenciát). Az NCBI blast segítségével 

egy 25-30 tagú nukleotid-szekvencia alapján azonosítsa, milyen kórokozó genomjából származhat a 

szekvencia és milyen betegsége(ke)t okozhat a kórokozó! 

TAGATTATAATCTACAAAGTAAAATTACATTACCTAATGATAGGACAACCCCAGTTACAAAAGGAATTCC 

ATATGCTCCAAAATATAAAAGTAATGCTGCAAGTACAATAGAAATACATAATATTGATGACAATACAATA 

TATCAATATTTGTATGCTCAAAAATCTCCTACAACTCTACAAAGAATAACTATGACTAATTCTGTCGATG 

ACGCATTAATAAATTCCACCAAAATATATTCATATTTTCCATCTGTAATCAGTAAAGTTAACCAAGGTGC 

ACAAGGAATTTTATTCTTACAGTGGGTGAGAGATATAATTGATGATTTTACCAATGAATCTTCACAAAAA 

ACTACTATTGATAAAATTTCAGATGTATCCACTATTGTTCCTTATATAGGACCCGCATTAAACATTGTAA 

AACAAGGCTATGAGGGAAACTTTATAGGTGCTTTAGAAACTACCGGAGTGGTTTTATTATTATTGGAATATAT 

TCCAGAAATTACTTTACCAGTAATTGCAGCTTTATCTATAGCAGAAAGTAGCACACAAAAAGAAAAGATA 

ATAAAAACAATAGATAACTTTTTAGAAAAAAGATATGAAAAATGGATTGAAGTATATAAACTAATAAAAG 

CAAAATGGTTAGGCACAGTTAATACGCAATTCCAAAAAAGAAGTTATCAAATGTATAGATCTTTAGAATA 

 

Primer tervezés eredménye: 
OLIGO            start  len      tm     gc%   any    3' seq  

LEFT PRIMER        268   21   60.52   42.86  6.00  0.00 

TTAACCAAGGTGCACAAGGAA 

RIGHT PRIMER       417   20   59.82   45.00  4.00  1.00 

CAATGTTTAATGCGGGTCCT 

SEQUENCE SIZE: 703 

INCLUDED REGION SIZE: 703 

 
ADDITIONAL OLIGOS 

                    start  len      tm     gc%   any    3' seq  

 

 1 LEFT PRIMER        268   20   59.17   45.00  6.00  0.00 

TTAACCAAGGTGCACAAGGA 

   RIGHT PRIMER       417   21   59.84   42.86  4.00  2.00 

CAATGTTTAATGCGGGTCCTA 

   PRODUCT SIZE: 150, PAIR ANY COMPL: 5.00, PAIR 3' COMPL: 3.00 

 

 2 LEFT PRIMER        266   21   59.16   47.62  6.00  2.00 

AGTTAACCAAGGTGCACAAGG 

   RIGHT PRIMER       417   20   59.82   45.00  4.00  1.00 

CAATGTTTAATGCGGGTCCT 

   PRODUCT SIZE: 152, PAIR ANY COMPL: 5.00, PAIR 3' COMPL: 3.00 

 

 3 LEFT PRIMER        267   20   58.13   50.00  6.00  2.00 

GTTAACCAAGGTGCACAAGG 

   RIGHT PRIMER       417   20   59.82   45.00  4.00  1.00 

CAATGTTTAATGCGGGTCCT 

   PRODUCT SIZE: 151, PAIR ANY COMPL: 5.00, PAIR 3' COMPL: 3.00 

 

 4 LEFT PRIMER         63   21   58.89   38.10  8.00  0.00 

GGAATTCCATATGCTCCAAAA 

   RIGHT PRIMER       291   20   59.97   45.00  6.00  2.00 

AAATTCCTTGTGCACCTTGG 

   PRODUCT SIZE: 229, PAIR ANY COMPL: 6.00, PAIR 3' COMPL: 3.00 

Az első primerpárnak van legközelebb egymáshoz az olvadáspontjai, ezért jó választás. 

http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_START
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_LEN
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_TM
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_GC
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_ANY
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_REPEAT
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_OLIGO_SEQ
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_START
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_LEN
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_TM
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_GC
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_ANY
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_REPEAT
http://bioinfo.ut.ee/primer3-0.4.0/primer3_www_results_help.html#PRIMER_OLIGO_SEQ
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NCBI Blast: 

A programba az alábbi szekvencia sort alkalmaztam: TAGATTATAATCTACAAAGTAAAATT 

158 találat lett, az alábbi volt a legjobb 10: 

 

A legjobb találat 100%-osan egyezik, ezért megvizsgáltam az eredeti, kapott szekvenciát is. Szintén 

100%-osan illett és azonos találatra, vagyis a clostridium tetani baktériumra. 

Ez egy anaerob baktérium, amely a fő kórokozója egy gyakran halállal végződő, leginkább 

izommozgató idegeket érintő, betegségnek. Spórái mindenütt előfordulnak az utca porában, vagy a 

kerti földben. Ha a spórák nyílt sebbe kerülnek, akkor a fertőzés bekövetkezett. Levegőtől, oxigéntől 

elzárt helyen a baktérium elszaporodik, és toxinokat termel, amik károsítják az izommozgató 

idegeket, ezzel bénulást és görcsöket okoznak, és károsítják a szívet is. 


